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Aspectos generales

Titulo:

Evolucién molecular adaptativa

Programas de posgrado o planes de estudio en donde se ofertara

adicionalmente:
Posgrado en Ciencias Biolbdgicas
Area del conocimiento:
Semestre:

Modalidad:

Horario:

No. sesiones:

Horas por sesién:
Total alumnos PDCB:
Total alumnos:
Videoconferencia:

Lugar donde se imparte:

Ecologia y biologia evolutiva
2024-2

Topico selecto

Martes y jueves de 10 am a 12 pm
32
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10

20

Si

Instituto de Ecologia - UNAM

Informes: jaramillo@ecologia.unam.mx

Métodos de evaluacién

METODO PORCENTAJE NOTAS
Participacion en clase 10%
Presentacion de articulo y discusion  20%
Trabajo final 60% Cumulativo a lo largo de todo el semestre
Trabajos 10%

Contribucion de este curso/topico en la formacion del alumnado del PDCB:

La mayoria de los cursos que se imparten actualmente en el posgrado (incluyendo el PDCB y el posgrado en Ciencias Biol6gicas) se enfocan en la variacion
neutral y los procesos estocasticos (deriva génica, demografia histérica, etc.) que la modelan. Sin embargo, muchas de las interpretaciones que hacen los
estudiantes se enfocan hacia procesos selectivos, sin ahondar ni efectuar pruebas especificas de seleccién a nivel molecular o poblacional. Este curso busca
llenar ese vacio a partir de revisiones tedricas, discusiones de articulos y algunos ejercicios practicos. Se hara un especial énfasis en la deteccion de candidatos y
en las pruebas posteriores para demostrar causalidad. La idea final del curso es contribuir al andlisis de los datos de los alumnos y facilitar su integracién en
alguno de los capitulos de sus tesis. Es por esto que los interesados deberan poseer datos propios para ser analizados y discutidos en clase.

Profesor (a) responsable

Nombre: Jaramillo Correa Juan Pablo
Teléfono: (55) 56 22 90 15
Email: jaramillo@ecologia.unam.mx

Profesores (as) participantes

PARTICIPANTE ENTIDAD O ADSCRIPCION SESIONES
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JARAMILLO CORREA JUAN PABLO Instituto de Ecologia Alternativas a la seleccion
Responsable Alternativas a la seleccién 2
Alternativas a la seleccion 3
Carga genética
Carga genética 2
Carga genética 3
Espectro de frecuencias y efectos de la demografia
Espectro de frecuencias y efectos de la demografia 2
Espectro de frecuencias y efectos de la demografia 3
Introduccion a la evolucién molecular
Introduccion a la evolucién molecular 2
Introduccion a la evolucién molecular 3
Pruebas de asociacion
Purebas clasicas de seleccion
Purebas clasicas de seleccion 2
Purebas clasicas de seleccion 3
Validacion de candidatos
Validacién de candidatos 2
Validacion de candidatos 3
Validacion de candidatos 4

GASCA PINEDA JAIME Instituto de Ecologia, Laboratorio de Evolucién Molecular y Filtrado de lecturas y genotipado de SNPs
Integrante Experimental Filtrado de lecturas y genotipado de SNPs 2
Filtrado de lecturas y genotipado de SNPs 3
Pruebas de asociacion
Pruebas de asociacion 2
Pruebas de asociacion 3

GRANADOS AGUILAR XOCHITL Departamento de Ecologia Evolutiva, Instituto de Ecologia, Filtrado de lecturas y genotipado de SNPs
CITLALMINA UNAM/ CONHACYT Filtrado de lecturas y genotipado de SNPs 2
Integrante Filtrado de lecturas y genotipado de SNPs 3
Mapas de ligamiento, asociaciones fenotipicas y
busqueda de QTLs
Mapas de ligamiento, asociaciones fenotipicas y
busqueda de QTLs 2
Mapas de ligamiento, asociaciones fenotipicas y
busqueda de QTLs 3

Introduccion

Discusion de articulos recientes y de capitulos de libro clasicos sobre los métodos para inferir variacion adaptativa en estudios genémicos y genético-poblacionales.
La mayoria de los cursos que se imparten actualmente en el posgrado (incluyendo el PDCB: filogeografia, genética del paisaje, evolucion molecular y genética de
poblaciones) se enfocan en la variacion neutral y los procesos estocasticos (deriva génica, demografia histoérica, etc.) que la modelan; todos ellos tratan la parte
adaptativa de forma muy somera y sin ahondar en las pruebas especificas de seleccion a nivel molecular. En este curso se busca llenar ese vacio a través de la
discusién de articulos recientes y de ejercicios practicos en clase para encontrar sefiales de adaptacion a nivel molecular. Se aceptaran Unicamente estudiantes que
tengan conocimientos avanzados de genética de poblaciones y/o evolucién molecular. Los interesados deberan poseer datos propios para ser analizados en un
contexto adaptativo y cuyos resultados puedan ser discutidos en clase.

Temario

1. Introduccién a andlisis bioinformaticos

Introduccién a los Scripts

Funciones basicas de navegacion y manejo de archivos vcf
Filtrado de secuencias e identificacion de SNPs

2. Introduccién a la evolucién molecular

Diversidad nucleotidica

Espectro de frecuencias (SFS)

Efectos de la demografia y seleccién en el SFS

3. Test clasicos de seleccién natural en evolucién molecular
Lewontin-Krakauer, D,F, H, dN/dS, etc.

Influencia de la demografia histérica y de factores filogenéticos
4. Carga genética y distribucion de efectos en el fitness

5. Métodos de asociacién genética y deteccion de outliers
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(BayeScan, PCAdapt, LFMM, etc.).

6. Validacion de candidatos
Ensayos de procedencia
Transplantes reciprocos
Transcriptomica y metabolémica
Transformacion genética

7. Alternativas a la seleccion
Plasticidad fenotipica
Factores epigenéticos
Evolucién no-adaptativa
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Observaciones

Favor contactar al profesor antes de inscribir el curso.
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